
第 !" 卷第 !# 期
$#!$ 年 !# 月

%%%%%%%%%%%%%%%%%%%%

中国当代儿科杂志
&'() *&+),-./ 0-1(2,3

4+56!" 7+6!#

89,6$#!$

!收稿日期"$#!$ :#" :$<#!修回日期"$#!$ :#; :$?

!项目基金"国家自然科学基金面上项目#批准号)A!!B#!"B

!作者简介"俞立玮$女$硕士研究生%

综述

1̀*1$ 转录后蛋白共价修饰

俞立玮%综述%%桂永浩%审校

!复旦大学附属儿科医院"上海%$#!!#$#

%%!摘%要"%a2,2" 是心脏发育重要的转录因子$其转录活性和W7@亲和力受转录后蛋白共价修饰的调节$并

影响下游目的基因和相关转录因子表达$胚胎干细胞分化$心肌细胞生长和心脏发育% 该文总结 a2,2" 转录后蛋

白共价修饰对其转录活性的影响$寻找其与心脏发育和先天性心脏病'9+)L-)(,25'-23,1(E-2E-$ &XW(的关系% 结果

发现乙酰化&磷酸化&UcM8化使其转录活性和W7@亲和力升高$下游基因表达上升$促进胚胎干细胞分化等呈正

性调节#去乙酰化和甲基化下调a2,2" 转录活性$呈负性调节% 因此$a2,2" 蛋白共价修饰对研究先天性心脏病及

其他一些心脏疾病有重要的临床意义% !中国当代儿科杂志#!"#!##$$#"%&G"" 'G"&"

!关%键%词"%蛋白共价修饰#心脏发生#先天性心脏病
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%%a2,2" 是心脏发育重要的转录因子$是心脏前

体细胞最早期标志之一!!"

% a2,2" 的转录活性和

W7@亲和力受转录后蛋白共价修饰的调节$并指导

下游目的基因和相关转录因子表达&胚胎干细胞分

化&心肌细胞生长和心脏发育$因此对整个心脏发育

以及胚胎发育都非常重要$人们对 a2,2" 的研究从

未间断$而表观遗传学研究的进展使我们对该转录

因子的作用机制有了新的认识%

表观遗传主要包括W7@共价修饰&蛋白质共价

修饰&染色体重塑和非编码 >7@调控四方面内容%

本文总结a2,2" 转录后蛋白共价修饰的四种类型$

包括乙酰化&甲基化&磷酸化&UcM8化$分析蛋白共

价修饰改变对a2,2" 的转录活性的影响和各种修饰

之间的相互影响并联系临床分析 a2,2" 蛋白共价

修饰与先天性心脏病 '9+)L-)(,25'-23,1(E-2E-$

&XW(的关联性%

#A 1̀*1$ 的结构及其表达

a2,2"是a2,2家族的成员之一$其中a2,2;&a2,2=

也与心脏发育有关% a2,2"有 =个外显子$编码 ""$个

氨基酸% a2,2"有$个不同的锌指结构域和!个位于&

端的细胞核定位序列$锌指结构域是a2,2"与W7@结

合的区域$细胞核定位序列则引导a2,2" 蛋白进入细

胞核发挥调控作用$三者在一起组成W7@结合和蛋

白质相互作用的结构!$"

$也是蛋白共价修饰的区

*##A*
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域% 胚胎早期$a2,2" 在心脏发生部位111侧板中

胚层表达$心脏外形和内部分隔基本完成之后$

a2,2"在心房心室小梁网&房间隔&室间隔&房室瓣均

有表达$其中室间隔中表达最强$且表达水平随胚胎

发育时间逐步升高% 另外$a2,2" 作为发育早期的

调控因子$处于调控机制的顶端$0H 等!<"发现心脏

发育对 a2,2" 的浓度非常敏感$浓度轻微改变就会

引起显著的下游信号波动$在正常情况下能指导心

脏发育$在异常情况下则引起心脏发育畸形%

a2,2" 转录因子结合在 W7@序列上$通过改变

转录活性和W7@亲和力$指导胚胎发育% 而蛋白共

价修饰就是改变 a2,2" 转录活性的一个重要途径$

a2,2" 的锌指结构和细胞核定位序列则是蛋白修饰

的重要区域% 蛋白共价修饰后$a2,2" 转录活性发

生改变$从而影响干细胞分化&心肌增生&细胞保护&

心肌损伤后修复等过程$蛋白共价修饰是 a2,2" 指

导心脏正常发育的基础%

!A 1̀*1$ 转录后蛋白共价修饰

!D#A乙酰化

a2,2"的乙酰化位点是赖氨酸残基$在 a2,2" 第

二个锌指结构处有 " 个赖氨酸残基$位于 <!!&<!A&

<$# 和 <$$$均能发生乙酰化!""

% 组蛋白乙酰化酶

''(E,+)-29-,J5,32)EI-32E-E$X@DE(介导乙酰化修饰$

/<##是X@DE的一种$也是转录因子的辅助激活蛋

白#组蛋白去乙酰化酶''(E,+)-1-29-,J52E-E$ XW@&E(

介导去乙酰化修饰$尽管两者是组蛋白酶$但都可以

作用于非组蛋白%

乙酰化的a2,2" 参与胚胎干细胞向心肌细胞分

化!;"

$被 /<## 乙酰化后$a2,2" 与 W7@的亲和力增

加$表达量随胚胎干细胞向心肌分化而增加$并呈时

间依赖性$且较未乙酰化有显著的差别% /<## 自胚

胎 B6; 1就开始大量表达$/<## 纯合型敲除小鼠在

胚胎期 ? g!!6; 1 死亡$并有心脏发育缺陷$说明

a2,2" 乙酰化对心脏早期发育非常重要% 另外$用

XW@&E抑制剂DU@处理小鼠胚胎干细胞$由于去乙

酰化作用被抑制$a2,2" 的乙酰化程度增加$并发现

7NK$6; âY0阳性细胞为处理前的 < g=6;倍!="

%

7NK$6; 也是心脏发育重要的转录因子$因此乙酰化

修饰加强了a2,2" 与7NK$6; 的相互作用!B"

$对心脏

发育是必需的%

尽管a2,2" 乙酰化修饰对心脏发育很重要$但

去乙酰化作用的负性调节也是不可或缺的% XW@&E

缺乏的小鼠$a2,2" 被高度乙酰化$心肌细胞显著增

生$a2,2" 下游目的基因表达也随之上调$胎鼠围产

期就发生死亡!A"

% 因此$乙酰化和去乙酰化修饰的

正常水平对心脏发育都很关键%

!6!A磷酸化

苯肾上腺素诱导 a2,2" 磷酸化使 a2,2" 的转录

活性和W7@亲和力增加!?"

$S>]R>U]级联信号参

与该蛋白共价修饰% >U]$ 过量表达导致a2,2" $=!

位丝氨酸磷酸化显著增加$转录活性和W7@亲和力

也随之上升% 磷酸化还加强了 a2,2" 与 7]̀ $6; 和

/<## 的相互作用$是 a2,2" 与其他转录因子共同作

用的机制之一% 实验进一步证明$>U]抑制剂

UZ#!#! 能抑制a2,2" $=! 位丝氨酸的磷酸化$并出

现胎儿心脏基因表达抑制!?"

%

a2,2" !#; 位丝氨酸通过 S>]! $̂ 途径磷酸化$

XH等!!#"发现磷酸化加强了 a2,2" 与 U/! 的亲和

力$与心肌细胞增生和心脏肥厚有关$但该位点磷酸

化修饰不是心脏生成所必需的!!!R!$"

% 另有不少证

据表明$S>]! $̂ 介导的磷酸化能保护心肌细胞免

受炎症反应损伤!!<R!""

$S08介导的 a2,2" 磷酸化可

显著改善缺血再灌注损伤$也有心肌细胞保护作

用!!;"

% 可见$两处磷酸化修饰的作用有不同的侧

重$但两种磷酸化存在相互影响$!#; 位丝氨酸突变

导致 $=! 位磷酸化程度减弱!?"

%

!D&ARa(E化

a2,2" 的 <== 位和 ""; 位的赖氨酸都能发生

UcM8化$当这两处赖氨酸分别更换为精氨酸后$

a2,2" 的细胞核结合力均下降$说明这两个 UcM8

化位点具有特异性% 研究表明0O@U! 和 UcM8R! 可

诱导 a2,2" UcM8化!!=R!B"

$蛋白修饰后其转录活性

明显增加$心脏基因表达上升$效率较修饰前提高

;# 倍% 不仅如此$在 UcM8R! 和 或̂ 0O@U! 存在的

情况下$a2,2" 能激活多能成纤维细胞的心脏发育

基因!!A"

% 说明 a2,2" 的 UcM8化对细胞分化和心

脏形成有作用% 另外$a2,2" 是 MJ+921() 的辅助因

子$MJ+921() 启动心肌特异基因表达$比如心脏
%

肌动蛋白$

%

肌球蛋白重链的表达!!B"

% MJ+921() 是

一个重要的心脏发育转录因子$在流出道表达更

高!!?"

$这同时也是 a2,2" 表达较高的区域% a2,2"

""; 位 UcM8化后$MJ+9231() 的活性显著增加$说

明a2,2" UcM8化修饰与 MJ+921() 有相互影响$既

能直接影响心脏基因表达$诱导干细胞分化$也能通

过辅助MJ+9231()的表达指导心脏发育%

UcM8化也有负性调节机制$UcM8化特异蛋白

酶 $'UcM8RE/-9(I(9/3+,-2E-$$US70$(可下调 a2,2"

的 UcM8化水平!$#"

% 体外细胞培养显示$US70$ 有

*!#A*
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广泛的去 UcM8化'1-RUcM8J52,(+)(活性% US70$

将 09$ &̂\̀ " 去 UcM8化$防止 UcM8化的 09$^

&\̀ "堆积$占居0>&目的基因的启动子$阻碍 0>&

发挥抑制下游基因表达的作用% 在 US70$ 缺乏的小

鼠胚胎$a2,2"转录活性下降并出现心脏畸形%

!6$A甲基化

最近研究表明$a2,2" 被0>&$'/+5J9+.PR3-/3-ER

E(F-9+./5-K$( 甲基化后$转录活性被抑制!$!"

% 甲

基化由 0>&$ 的催化亚单位 SeX$ 介导$SeX$ 将

a2,2" $?? 位赖氨酸甲基化$是心脏发育所必需的%

无论在体外或胎儿心脏中$0>&$ 将 a2,2" 甲基化

后$转录活性都被抑制% 另外$0>&$ 还削弱了 /<##

对a2,2" 的乙酰化作用$并且抑制 /<## 归巢至核染

色质% 该实验证实$/<## 和 0>&$ 与 a2,2" 的结合

位点并不重叠$不存在竞争性$从而允许 0>&$ 对已

经发生乙酰化的 a2,2" 进行转录活性调节$下调下

游目的基因的相关转录因子的表达水平以及指导心

脏发育和心肌细胞分化%

&A四种蛋白共价修饰的相互作用

蛋白共价修饰对a2,2" 的调节作用可以分成两

个层面% 第一$蛋白共价修饰对 a2,2" 转录活性的

影响)乙酰化&磷酸化&UcM8化修饰使 a2,2" 转录

活性和W7@亲和力上升!;$ ?$ !A"

#甲基化和去乙酰化

使a2,2" 转录活性和W7@亲和力下降$起到一个负

性调节的作用$但对于心脏发育也是极其重要

的!$!"

% 第二$由于a2,2" 转录活性的改变影响下游

基因和其他转录因子表达$指导心脏发育)乙酰化的

a2,2" 诱导胚胎干细胞向心肌细胞分化$上调转录

因子 7NK$6; 表达!;R="

#磷酸化的 a2,2" 加强与

7NK$6; 和 /<## 的相互作用$还增强了 /<## 的乙酰

化作用$并抑制心肌细胞凋亡!?$ !$$ !A"

#UcM8化的

a2,2" 诱导成纤维细胞分化及该细胞心脏基因表

达!!A"

#甲基化的a2,2" 抑制a2,2" 下游基因表达$并

抑制 /<## 的乙酰化作用!$!"

%

各蛋白共价修饰之间还存在相互作用$也可以

分成两个层面% 第一$同一种蛋白共价修饰可有多

个修饰位点$双重或多重修饰有相互辅助的作用)

a2,2" 可以发生双重磷酸化修饰$a2,2" !#; 位丝氨

酸突变后$导致 $=! 位丝氨酸磷酸化水平下降$因此

!#; 位磷酸化对 $=! 位磷酸化起辅助作用!?"

#a2,2"

还能发生双重 UcM8化!!B"

#另外 a2,2" 存在 " 个潜

在的乙酰化位点$也可能发生多重乙酰化修饰$调节

a2,2" 的转录活性% 第二$不同蛋白共价修饰间存

在相互协同和拮抗作用)a2,2" 磷酸化后能加强

/<## 介导的乙酰化作用$两者都能上调 a2,2" 的转

录活性$表现为协同作用!?"

#而 a2,2" 甲基化后能直

接抑制乙酰化$下调转录活性$表现为拮抗作用!$!"

%

因此$a2,2"蛋白的共价修饰有一个完整的调节网络%

$A 1̀*1$ 蛋白共价修饰的临床意义

&XW是人类最常见的出生缺陷之一$统计结果

显示$存活新生儿中 &XW的发病率为 !?v g

B;v

!$$"

$是新生儿非感染性死亡的首要因素!$<"

%

a2,2" 是调节心脏发育重要的转录因子$也是心脏前

体细胞最早期标志之一$与多种常见的&XW有关%

首先$蛋白共价修饰调节a2,2" 的转录活性$指

导心脏正常发育% 一方面乙酰化等途径是高效上调

转录活性的机制$满足胚胎心脏发育需要$另一方

面$也存在多种下调机制% 很多研究都表明$这些机

制对心脏正常发育至关重要% 通过查阅文献发现$

有不少在目前已知的a2,2" 蛋白修饰位点附近的突

变发生 &XW的报道!$"R$="

$这些突变导致的蛋白质

空间结构改变很可能影响a2,2" 转录后修饰及其转

录活性% 在&XW家系研究中$一些有代表性的突变

位点将有助于诊断和预测&XW的发生%

其次$a2,2" 在侧板中胚层表达$参与诱导心脏

发生% 实验表明$蛋白修饰介导了 a2,2" 参与该过

程% 当然$蛋白共价修饰还加强了 a2,2" 与其他转

录因子$例如7]̀ $6; 的协同作用% 目前已经公认$

&XW是多基因型多表型的疾病$单基因致病的理论

已经不足以解释 &XW的病因% 一些研究着力分析

几个重要的转录因子$如 a2,2"&7NK$6;&M-I$9&U3I

等构成的转录因子网络在心脏发育中的作用!$B"

%

揭示转录因子间的相互作用将是 &XW发病机制研

究方向之一%

最后$蛋白修饰后的 a2,2" 参与一些保护机

制!!<R!;"

$防止细胞凋亡&损伤修复等% a2,2" 蛋白修

饰主要涉及抗心肌细胞凋亡&代偿性心肌肥厚和缺

血再灌注损伤修复等$为某些疾病的预防和治疗提

供可参考的靶点%

综上所述$本文概括了 a2,2" 转录后蛋白共价

修饰的 " 种类型$分别阐述了其对 a2,2" 转录活性

的影响及其作用机制% 联系了不同蛋白共价修饰之

间的关系$以及它们如何调节a2,2" 的转录活性$总

结了 a2,2" 蛋白共价修饰的临床意义$并为更好地

了解a2,2" 转录后蛋白共价修饰及其与 &XW的关

系提供了参考%

*$#A*



书书书

［参　考　文　献］

［１］　陈名武，刘唐威，庞玉生．转录因子ＧＡＴＡ４在心血管系统中
作用的研究进展［Ｊ］．中华心血管病杂志，２００８，３８（１）：８５
８７．

［２］　ＭｏｌｋｅｎｔｉｎＪＤ．ＴｈｅｚｉｎｃｆｉｎｇｅｒｃｏｎｔａｉｎｉｎｇｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｓＧＡ
ＴＡ４，５，ａｎｄ６．Ｕｂｉｑｕｉｔｏｕｓｌｙｅｘｐｒｅｓｓｅｄｒｅｇｕｌａｔｏｒｓｏｆｔｉｓｓｕｅｓｐｅ
ｃｉｆｉｃｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌＣｈｅｍ，２０００，２７５（５０）：３８９４９
３８９５２．

［３］　ＰｕＷＴ，ＩｓｈｉｗａｔａＴ，ＪｕｒａｓｚｅｋＡＬ，ＭａＱ，ＩｚｕｍｏＳ．ＧＡＴＡ４ｉｓａ
ｄｏｓａｇｅｓｅｎｓｉｔｉｖｅｒｅｇｕｌａｔｏｒｏｆｃａｒｄｉａｃｍｏｒｐｈｏｇｅｎｅｓｉｓ［Ｊ］．ＤｅｖＢｉｏｌ，
２００４，２７５（１）：２３５２４４．

［４］　ＴａｋａｙａＴ，ＫａｗａｍｕｒａＴ，ＭｏｒｉｍｏｔｏＴ，ＯｎｏＫ，ＫｉｔａＴ，Ｓｈｉｍａｔｓｕ
Ａ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｐ３００ｔａｒｇｅｔｅｄａｃｅｔｙｌａｔｅｄｒｅｓｉｄｕｅｓｉｎＧＡ
ＴＡ４ｄｕｒｉｎｇｈｙｐｅｒｔｒｏｐｈｉｃｒｅｓｐｏｎｓｅｓｉｎｃａｒｄｉａｃｍｙｏｃｙｔｅｓ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌ
Ｃｈｅｍ，２００８，２８３（１５）：９８２８９８３５．

［５］　ＫａｗａｍｕｒａＴ，ＯｎｏＫ，ＭｏｒｉｍｏｔｏＴ，ＷａｄａＨ，ＨｉｒａｉＭ，ＨｉｄａｋａＫ，
ｅｔａｌ．ＡｃｅｔｙｌａｔｉｏｎｏｆＧＡＴＡ４ｉｓｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｔｈｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｔｉｏｎｏｆ
ｅｍｂｒｙｏｎｉｃｓｔｅｍｃｅｌｌｓｉｎｔｏｃａｒｄｉａｃｍｙｏｃｙｔｅｓ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌＣｈｅｍ，
２００５，２８０（２０）：１９６８２１９６８８．

［６］　ＫａｉｃｈｉＳ，ＴａｋａｙａＴ，ＭｏｒｉｍｏｔｏＴ，ＳｕｎａｇａｗａＹ，ＫａｗａｍｕｒａＴ，
ＯｎｏＫ，ｅｔａｌ．Ｃｙｃｌｉｎｄｅｐｅｎｄｅｎｔｋｉｎａｓｅ９ｆｏｒｍｓａｃｏｍｐｌｅｘｗｉｔｈ
ＧＡＴＡ４ａｎｄｉｓｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｔｈｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｔｉｏｎｏｆｍｏｕｓｅＥＳｃｅｌｌｓｉｎｔｏ
ｃａｒｄｉｏｍｙｏｃｙｔｅｓ［Ｊ］．ＪＣｅｌｌＰｈｙｓｉｏｌ，２０１１，２２６（１）：２４８２５４．

［７］　ＳｕｎＨ，ＹａｎｇＸ，ＺｈｕＪ，ＬｖＴ，ＣｈｅｎＹ，ＣｈｅｎＧ，ｅｔａｌ．Ｉｎｈｉｂｉｔｉｏｎ
ｏｆｐ３００ＨＡＴｒｅｓｕｌｔｓｉｎａｒｅｄｕｃｅｄｈｉｓｔｏｎｅａｃｅｔｙｌａｔｉｏｎａｎｄｄｏｗｎ
ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎｃａｒｄｉａｃｍｙｏｃｙｔｅｓ［Ｊ］．ＬｉｆｅＳｃｉ，
２０１０，８７（２３２６）：７０７７１４．

［８］　ＴｒｉｖｅｄｉＣＭ，ＺｈｕＷ，ＷａｎｇＱ，ＪｉａＣ，ＫｅｅＨＪ，ＬｉＬ，ｅｔａｌ．Ｈｏｐｘ
ａｎｄＨｄａｃ２ｉｎｔｅｒａｃｔｔｏｍｏｄｕｌａｔｅＧａｔａ４ａｃｅｔｙｌａｔｉｏｎａｎｄｅｍｂｒｙｏｎｉｃ
ｃａｒｄｉａｃｍｙｏｃｙｔｅｐｒｏｌｉｆｅｒａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＤｅｖＣｅｌｌ，２０１０，１９（３）：４５０
４５９．

［９］　ＬｉＴ，ＬｉｕＺ，ＨｕＸ，ＭａＫ，ＺｈｏｕＣ．ＩｎｖｏｌｖｅｍｅｎｔｏｆＥＲＫＲＳＫ
ｃａｓｃａｄｅｉｎｐｈｅｎｙｌｅｐｈｒｉｎｅｉｎｄｕｃｅｄｐｈｏｓｐｈｏｒｙｌａｔｉｏｎｏｆＧＡＴＡ４［Ｊ］．
ＢｉｏｃｈｉｍＢｉｏｐｈｙｓＡｃｔａ，２０１１，１８２３（２）：５８２５９２．

［１０］ＨｕＸ，ＬｉＴ，ＺｈａｎｇＣ，ＬｉｕＹ，ＸｕＭ，ＷａｎｇＷ，ｅｔａｌ．ＧＡＴＡ４
ｒｅｇｕｌａｔｅｓＡＮＦｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｓｙｎｅｒｇｉｓｔｉｃａｌｌｙｗｉｔｈＳｐ１ｉｎａｃａｒｄｉａｃｈｙ
ｐｅｒｔｒｏｐｈｙｍｏｄｅｌ［Ｊ］．ＪＣｅｌｌＭｏｌＭｅｄ，２０１１，１５（９）：１８６５１８７７．

［１１］ＧａｌｌａｇｈｅｒＪＭ，ＫｏｍａｔｉＨ，ＲｏｙＥ，ＮｅｍｅｒＭ，ＬａｔｉｎｋｉｃＢＶ．Ｄｉｓｓｏ
ｃｉａｔｉｏｎｏｆｃａｒｄｉｏｇｅｎｉｃａｎｄｐｏｓｔｎａｔａｌｍｙｏｃａｒｄｉａｌａｃｔｉｖｉｔｉｅｓｏｆＧＡＴＡ４
［Ｊ］．ＭｏｌＣｅｌｌＢｉｏｌ，２０１２，３２（１２）：２２１４２２２３．

［１２］ＫｉｔｔａＫ，ＤａｙＲＭ，ＫｉｍＹ，ＴｏｒｒｅｇｒｏｚａＩ，ＥｖａｎｓＴ，ＳｕｚｕｋｉＹＪ．
ＨｅｐａｔｏｃｙｔｅｇｒｏｗｔｈｆａｃｔｏｒｉｎｄｕｃｅｓＧＡＴＡ４ｐｈｏｓｐｈｏｒｙｌａｔｉｏｎａｎｄｃｅｌｌ
ｓｕｒｖｉｖａｌｉｎｃａｒｄｉａｃｍｕｓｃｌｅｃｅｌｌｓ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌＣｈｅｍ，２００３，２７８
（７）：４７０５４７１２．

［１３］ＫｅｈａｔＩ，ＭｏｌｋｅｎｔｉｎＪＤ．Ｅｘｔｒａｃｅｌｌｕｌａｒｓｉｇｎａｌｒｅｇｕｌａｔｅｄｋｉｎａｓｅ１／２
（ＥＲＫ１／２）ｓｉｇｎａｌｉｎｇｉｎｃａｒｄｉａｃｈｙｐｅｒｔｒｏｐｈｙ［Ｊ］．ＡｎｎＮＹＡｃａｄ
Ｓｃｉ，２０１０，１１８８：９６１０２．

［１４］ＭｕｓｌｉｎＡＪ．ＭＡＰＫｓｉｇｎａｌｌｉｎｇｉｎｃａｒｄｉｏｖａｓｃｕｌａｒｈｅａｌｔｈａｎｄｄｉｓｅａｓｅ：

ｍｏｌｅｃｕｌａｒｍｅｃｈａｎｉｓｍｓａｎｄｔｈｅｒａｐｅｕｔｉｃｔａｒｇｅｔｓ［Ｊ］．ＣｌｉｎＳｃｉ
（Ｌｏｎｄ），２００８，１１５（７）：２０３２１８．

［１５］ＳｈａｎＸ，ＸｕＸ，ＣａｏＢ，ＷａｎｇＹ，ＧｕｏＬ，ＺｈｕＱ，ｅｔａｌ，Ｔｒａｎ
ｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒＧＡＴＡ４ｉｓｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｅｒｙｔｈｒｏｐｏｉｅｔｉｎｉｎｄｕｃｅｄｃａｒ
ｄｉｏｐｒｏｔｅｃｔｉｏｎａｇａｉｎｓｔｍｙｏｃａｒｄｉａｌｉｓｃｈｅｍｉａ／ｒｅｐｅｒｆｕｓｉｏｎｉｎｊｕｒｙ［Ｊ］．
ＩｎｔＪＣａｒｄｉｏｌ，２００９，１３４（３）：３８４３９２．

［１６］ＢｅｌａｇｕｌｉＮＳ，ＺｈａｎｇＭ，ＧａｒｃｉａＡＨ，ＢｅｒｇｅｒＤＨ．ＰＩＡＳ１ｉｓａＧＡ
ＴＡ４ＳＵＭＯｌｉｇａｓｅｔｈａｔｒｅｇｕｌａｔｅｓＧＡＴＡ４ｄｅｐｅｎｄｅｎｔｉｎｔｅｓｔｉｎａｌｐｒｏ
ｍｏｔｅｒｓｉｎｄｅｐｅｎｄｅｎｔｏｆＳＵＭＯｌｉｇａｓｅａｃｔｉｖｉｔｙａｎｄＧＡＴＡ４ｓｕｍｏｙｌａ
ｔｉｏｎ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯｎｅ，２０１２，７（４）：ｅ３５７１７．

［１７］ＷａｎｇＪ，ＬｉＡ，ＷａｎｇＺ，ＦｅｎｇＸ，ＯｌｓｏｎＥＮ，ＳｃｈｗａｒｔｚＲＪ．Ｍｙｏ
ｃａｒｄｉｎｓｕｍｏｙｌａｔｉｏｎｔｒａｎｓａｃｔｉｖａｔｅｓｃａｒｄｉｏｇｅｎｉｃｇｅｎｅｓｉｎｐｌｕｒｉｐｏｔｅｎｔ
１０Ｔ１／２ｆｉｂｒｏｂｌａｓｔｓ［Ｊ］．ＭｏｌＣｅｌｌＢｉｏｌ，２００７，２７（２）：６２２６３２．

［１８］ＷａｎｇＪ，ＦｅｎｇＸＨ，ＳｃｈｗａｒｔｚＲＪ．ＳＵＭＯ１ｍｏｄｉｆｉｃａｔｉｏｎａｃｔｉｖａｔｅｄ
ＧＡＴＡ４ｄｅｐｅｎｄｅｎｔｃａｒｄｉｏｇｅｎｉｃｇｅｎｅａｃｔｉｖｉｔｙ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌＣｈｅｍ，
２００４，２７９（４７）：４９０９１４９０９８．

［１９］ＣｈｅｎＪＦ，ＷａｎｇＳ，ＷｕＱ，ＣａｏＤ，ＮｇｕｙｅｎＴ，ＣｈｅｎＹ，ｅｔａｌ．
Ｍｙｏｃａｒｄｉｎｍａｒｋｓｔｈｅｅａｒｌｉｅｓｔｃａｒｄｉａｃｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎａｎｄｐｌａｙｓａｎ
ｉｍｐｏｒｔａｎｔｒｏｌｅｉｎｈｅａｒｔｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ［Ｊ］．ＡｎａｔＲｅｃ（Ｈｏｂｏｋｅｎ），
２００８，２９１（１０）：１２００１２１１．

［２０］ＫａｎｇＸ，ＱｉＹ，ＺｕｏＹ，ＷａｎｇＱ，ＺｏｕＹ，ＳｃｈｗａｒｔｚＲＪ，ｅｔａｌ．ＳＵ
ＭＯｓｐｅｃｉｆｉｃｐｒｏｔｅａｓｅ２ｉｓｅｓｓｅｎｔｉａｌｆｏｒｓｕｐｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｐｏｌｙｃｏｍｂ
ｇｒｏｕｐｐｒｏｔｅｉｎｍｅｄｉａｔｅｄｇｅｎｅｓｉｌｅｎｃｉｎｇｄｕｒｉｎｇｅｍｂｒｙｏｎｉｃｄｅｖｅｌｏｐ
ｍｅｎｔ［Ｊ］．ＭｏｌＣｅｌｌ，２０１０，３８（２）：１９１２０１．

［２１］ＨｅＡ，ＳｈｅｎＸ，ＭａＱ，ＣａｏＪ，ＶｏｎＧｉｓｅＡ，ＺｈｏｕＰ，ｅｔａｌ．ＰＲＣ２
ｄｉｒｅｃｔｌｙｍｅｔｈｙｌａｔｅｓＧＡＴＡ４ａｎｄｒｅｐｒｅｓｓｅｓｉｔｓｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｌａｃｔｉｖｉｔｙ
［Ｊ］．ＧｅｎｅｓＤｅｖ，２０１２，２６（１）：３７４２．

［２２］ＢｒｕｎｅａｕＢＧ．Ｔｈｅｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔａｌｇｅｎｅｔｉｃｓｏｆｃｏｎｇｅｎｉｔａｌｈｅａｒｔｄｉｓ
ｅａｓｅ［Ｊ］．Ｎａｔｕｒｅ，２００８，４５１（７１８１）：９４３９４８．

［２３］ＨｏｆｆｍａｎＪＩ，ＫａｐｌａｎＳ．Ｔｈｅｉｎｃｉｄｅｎｃｅｏｆｃｏｎｇｅｎｉｔａｌｈｅａｒｔｄｉｓｅａｓｅ
［Ｊ］．ＪＡｍＣｏｌｌＣａｒｄｉｏｌ，２００２，３９（１２）：１８９０１９００．

［２４］ＣｈｅｎＹ，ＨａｎＺＱ，ＹａｎＷＤ，ＴａｎｇＣＺ，ＸｉｅＪＹ，ＣｈｅｎＨ，ｅｔａｌ．Ａ
ｎｏｖｅｌｍｕｔａｔｉｏｎｉｎＧＡＴＡ４ｇｅｎｅａｓｓｏｃｉａｔｅｄｗｉｔｈｄｏｍｉｎａｎｔｉｎｈｅｒｉｔｅｄ
ｆａｍｉｌｉａｌａｔｒｉａｌｓｅｐｔａｌｄｅｆｅｃｔ［Ｊ］．ＪＴｈｏｒａｃＣａｒｄｉｏｖａｓｃＳｕｒｇ，２０１０，
１４０（３）：６８４６８７．

［２５］ＧｒａｎａｄｏｓＲｉｖｅｒｏｎＪＴ，ＰｏｐｅＭ，Ｂｕ＇ＬｏｃｋＦＡ，ＴｈｏｒｎｂｏｒｏｕｇｈＣ，
ＥａｓｏｎＪ，ＳｅｔｃｈｆｉｅｌｄＫ，ｅｔａｌ．Ｃｏｍｂｉｎｅｄｍｕｔａｔｉｏｎｓｃｒｅｅｎｉｎｇｏｆ
ＮＫＸ２５，ＧＡＴＡ４，ａｎｄＴＢＸ５ｉｎｃｏｎｇｅｎｉｔａｌｈｅａｒｔｄｉｓｅａｓｅ：ｍｕｌｔｉｐｌｅ
ｈｅｔｅｒｏｚｙｇｏｓｉｔｙａｎｄｎｏｖｅｌｍｕｔａｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＣｏｎｇｅｎｉｔＨｅａｒｔＤｉｓ，
２０１２，７（２）：１５１１５９．

［２６］ＺｈａｎｇＷ，ＬｉＸ，ＳｈｅｎＡ，ＪｉａｏＷ，ＧｕａｎＸ，ＬｉＺ．ＧＡＴＡ４ｍｕｔａ
ｔｉｏｎｓｉｎ４８６Ｃｈｉｎｅｓｅｐａｔｉｅｎｔｓｗｉｔｈｃｏｎｇｅｎｉｔａｌｈｅａｒｔｄｉｓｅａｓｅ［Ｊ］．
ＥｕｒＪＭｅｄＧｅｎｅｔ，２００８，５１（６）：５２７５３５．

［２７］ＳｃｈｌｅｓｉｎｇｅｒＪ，ＳｃｈｕｅｌｅｒＭ，ＧｒｕｎｅｒｔＭ，ＦｉｓｃｈｅｒＪＪ，ＺｈａｎｇＱ，
ＫｒｕｅｇｅｒＴ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｃａｒｄｉａｃｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｎｅｔｗｏｒｋｍｏｄｕｌａｔｅｄｂｙ
Ｇａｔａ４，Ｍｅｆ２ａ，Ｎｋｘ２．５，Ｓｒｆ，ｈｉｓｔｏｎｅｍｏｄｉｆｉｃａｔｉｏｎｓ，ａｎｄｍｉｃｒｏ
ＲＮＡｓ［Ｊ］．ＰＬｏＳＧｅｎｅｔ，２０１１，７（２）：ｅ１００１３１３．

（本文编辑：邓芳明）




